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-

verschiedenen Materialien und in verschie-

unzureichend, aber auch mit etablierten DNA-

Hochdurchsatz-Sequenzierverfahren der  

-
gefasst, ermöglichen eine deutlich umfas-
sendere Analyse von Mikroorganismen-

Ein aktuell bestehendes Problem ist der 
Mangel an robusten experimentellen Stra-
tegien und Datenauswertungsverfahren für 

Es fehlt die Basis, große NGS-Sequenzdaten-

besteht die Gefahr, dass teilweise oder voll-
ständig falsche Befunde generiert werden, 
wenn die Ergebnisse nicht in den notwen-
digen Kontext der klassischen Mykologie ge-

Ziel des Vorhabens war die Entwicklung  eines 

 Illumina-Hochdurchsatzsequenzierung zur 

materials and diverse habitats represents a 

throughput sequencing methods of the 2nd 

enable a clearly more comprehensive analysis 

A current problem is the lack of robust 
experimental strategies and data analysis 

completely – are generated if the results are 
not put in the necessary context of classical 

on Illumina high-throughput sequencing to 

analyse the biodiversity of wood-destroying 

 
auf Basis der NGS-Sequenzierung für die Analyse 

Development of a DNA-diagnosing tool based  

 



dieses Tools für die Analyse der Artenvielfalt 
von holzzerstörenden und holzverfärbenden 

Die NGS-Methodenentwicklung erfolgte 
unter Verwendung von drei Modell-Pilz-

-

zehn praxisrelevante holzzerstörende Basi-
diomycota-Spezies, zehn holzzerstörende 
Moderfäulepilze (Ascomycota) sowie zehn 
holzverfärbende Bläue- und Schimmelpilze 

-
renzierungspotenzial der NGS-Methodik bei 

Zielregion der NGS-Sequenzierung war der 
in hoher Kopiezahl in allen Organismen 

Die NGS-Analyse wurde mit Bezug auf die 

The NGS methods were developed 

that are relevant in the context of wood 

destroying basidiomycete species of 

mould rot fungi (ascomycete) and ten wood-
discolouring blue stain and mould fungi 

several species of one genus to determine 

The target region for NGS sequencing was 
the rDNA-ITS marker (“internal transcribed 
spacer” of ribosomal DNA), which occurs in 

analysis was designed with reference to 
the rDNA-ITS2 region, as this generally has 
a higher species diversity in the analysed 
wood-destroying basidiomycete reference 
fungi and most ascomycete reference 
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eine höhere Spezies-Diversität bei den ana-
lysierten holzzerstörenden Basidiomyco ta- 
Referenzpilzen und der Mehrzahl der Asco-
mycota-Referenzpilze aufweist als die ITS1-

In Zusammenarbeit mit einem Sequenzie-
-

strategie und Parameter für die Illumina-

Sequenzierungsexperimente geplant und 
-

Hölzern (Lärchen- und Eichenkernholz, Kie-
fersplint- und Buchenholz) sowie Bambus-
Scrimber eingesetzt, die über einen Zeitraum 
von zwei bis zehn Jahren auf dem Freiland-

wurden neun von zehn Basidiomycota-
Referenzpilze auch in der Mischung aller 

 

In weniger komplexen Mischungen wur-

Ascomycota-Spezies in der komplexen Mi-

-
niveau wurden hingegen alle Pilze erkannt, 

-

and oak heartwood, pine heartwood and 
beech wood) and bamboo scrimber exposed 

detected nine out of ten basidiomycete 
reference fungi also reliably at species 
level in the mixture of all three model 

In less complex mixtures, all ten species 

contrast, all fungi were recognised at genus 

of the individual reference fungi varied 

to the NGS primers or adapters and/or 

ascomycete taxa and 7 mucoromycota taxa 
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Die OTU-Signalstärke beim Nachweis der 
einzelnen Referenzpilze variierte deutlich, 
obwohl alle DNA vor der Mischung auf die 

Dies lässt darauf schließen, dass die einzel-

eine unterschiedliche Anzahl von ITS-Kopien 

Bei der NGS-Analyse von Hölzern und Bam-

-
-
-

sogar Familie zugeordnet werden, da keine 
verfügbaren Referenzdaten in der NCBI-Gen-
bank vorlagen oder die taxonomische Zuord-

-
fähigkeit der entwickelten NGS-Diagnos-

-
tung weiterer Fragestellungen im Kontext 

-

assigned to a genus or even family, as there 
was no available reference data in the NCBI 
gene bank, or the taxonomic assignment is 

was demonstrated by analysing model 

material-damaging fungi and bacteria on 


